کارگاه "آنالیز داده های امیکس با استفاده از نرم افزار R"
استفاده از تکنولوژی های امیکس امکان دسترسی به حجم بالایی از داده و اطلاعات زیستی را فراهم آورده است. پوشش وسیع این داده ها (در سطح ژنوم، ترنسکریپتوم و پروتئوم) همراه با دقت و سرعت بالا، این شانس را برای محققان در زمینه های مختلف علوم زیستی پدید آورده تا به بررسی مسیرهای زیستی از جنبه های مختلف بپردازند. چالشی که در این زمینه وجود دارد این است که بتوان مهارت داده کاوی و آنالیز داده را به موازات پیشرفت تکنولوژی های توالی یابی بهبود بخشید و مهارت برنامه نویسی به کمک می آید تا از این حجم بالای داده بیشترين بهره برداری را نمود.
در این کارگاه سعی بر اين است که به مفاهیم و مهارت های پایه جهت بهره وری از این تکنولوژی که با سرعت در حال پیشروی است، پرداخته شود. زبان برنامه نویسی R از پرکاربرد ترین پلت فرم های آنالیز داده های حاصل از نسل جدید توالی یابی است. به همین دلیل تمرکز این کارگاه بر بررسی آنالیز داده ها با استفاده از این زبان برنامه نویسی است.
معاونت فن آوری پژوهشگاه ملی مهندسی ژنتیک و زیست فناوری با توجه به امکانات بیوانفورماتیکی و آزمایشگاهی در زمینه توالی یابی و آنالیز داده های حاصل از فن آوری های جدید توالی یابی، اقدام به برگزاری این کارگاه آموزشی دو روزه در تاریخ های دوم و سوم دی ماه  نموده است.
مدرس کارگاه: دکتر امیر فیضی از دپارتمان سیستم بیولوژی دانشگاه فن آوری چالمرز- سوئد
مشخصات دوره: جلسات تئوری به همراه آموزش عملی کار با نرم افزار R Studio
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